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Abstract
BACKGROUND
The NF-κB signaling pathway exerts a synergistic effect on 
gastric carcinogenesis. NLRC5 is an upstream regulator of 
the NF-κB signaling pathway, which is closely related to 
gastric carcinogenesis. Since NLRC5 expression is different 
among gastric cancer patients, we speculated that it might 
be related to NLRC5 gene polymorphisms. We explored 
the associations between NLRC5 gene polymorphism and 
gastric carcinogenesis through gene sequencing.

AIM
To investigate the associations of the NLRC5 rs56315364 
and rs289726 gene polymorphisms with gastric cancer 
susceptibility and prognosis. 

METHODS
A total of 75 gastric cancer patients and 59 healthy 
volunteers (age- and sex-matched) were enrolled in the 
study from September 2014 to October 2016. The NLRC5 
rs56315364 and rs289726 genotypes were determined by 
first-generation sequencing of PCR products. Sequencing 
products were analyzed using MegAlign and Chromas 
2.4.3 software. Differences in NLRC5 gene polymorphisms 
between patients with gastric cancer and healthy volunteers 
were identified to investigate the relationship between 
NLRC5 gene polymorphisms and the prognosis of gastric 
cancer. 

RESULTS
The NLRC5 rs56315364 CC genotype increased the risk 
of gastric cancer [odds ratio (OR) = 7.06, 95% confidence 
interval (CI): 2.81-17.72], as did the rs289726 TC and CC 
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genotypes (OR = 11.04, 95%CI: 4.29-28.43; OR = 4.77, 
95%CI: 1.57-14.48, respectively). There was no significant 
difference in the genotype frequency of NLRC5 rs56315364 
and rs289726 between the Helicobacter pylori (H. pylori)-
negative group and the H. pylori-positive group (P > 
0.05). Survival analysis showed that the NLRC5 rs289726 
genotype was correlated with the prognosis of gastric 
cancer (P < 0.05), and the NLRC5 rs289726 CC genotype 
was associated with the worst prognosis. Multivariate 
Cox regression analysis showed that age and tumor-node-
metastasis (TNM) stage were correlated with the prognosis 
of gastric cancer patients (P < 0.05) 

CONCLUSION
The NLRC5 rs56315364 CC and rs289726 TC genotypes 
significantly increase the risk of gastric cancer. Older age 
and higher TNM stage are associated with the worse 
prognosis of patients with gastric cancer. The prognosis of 
gastric cancer patients with NLRC5 rs289726 CC genotype 
is the worst.

© The Author(s) 2022. Published by Baishideng Publishing 
Group Inc. All rights reserved.

Key Words: NLRC5; Gene polymorphism; Gastric cancer; 
Helicobacter pylori ; Prognosis
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摘要 
背景
N F-κ B信号通路对胃癌的发生起协同作用 ,  而
NLRC5作为其上游因子, 与胃癌的发生密切相关. 
但是NLRC5在不同胃癌患者中的表达不同, 可能与
NLRC5基因多态性有关, 我们通过基因测序来研究
NLRC5基因多态性与胃癌的关系.

目的
探讨NLRC5基因多态性与胃癌易感性及胃癌患者预
后的关系. 

方法
选用2014-09/2016-10浙江中医药大学附属第一医
院胃癌患者75例和同期健康人群59例(年龄和性别
匹配)作为研究对象, 采用PCR产物一代测序法检测
NLRC5rs56315364和rs289726基因型, 测序产物采用
MegAlign和Chromas 2.4.3软件进行分析, 比较胃癌患
者和健康人群NLRC5基因多态性与胃癌患者预后的
关系. 

结果
NLRC5rs56315364 CC基因型增加胃癌发病风险(OR 
= 7.06, 95%CI: 2.81-17.72), rs289726TC、CC基因型增
加胃癌发病风险(OR = 11.04, 95%CI: 4.29-28.43; OR = 
4.77, 95%CI = 1.57-14.48), 且幽门螺杆菌(Helicobacter 
pylori , H. pylori)阴性和阳性组间无显著差异(P>0.05). 
生存分析结果显示NLRC5rs289726基因型与胃癌预
后有关(P <0.05), 且CC基因型的胃癌患者预后最差. 
COX多因素回归分析发现年龄和TNM分期与胃癌患
者预后显著相关(P<0.05). 

结论
NLRC5rs56315364CC基因型和NLRC5rs289726TC基
因型增加胃癌的发病风险. 年龄越大、TNM分期越
高, 胃癌患者预后越差, NLRC5 rs289726携带CC基因
型的胃癌患者预后最差. 

© The Author(s) 2022. Published by Baishideng Publishing 
Group Inc. All rights reserved.

关键词: NLRC5; 基因多态性; 胃癌; 幽门螺杆菌; 预后

核心提要: NLRC5通过参与调控NF-κB信号通路, 与胃

癌的发生密切相关, 其机制尚不明确. 不同胃癌患者中

NLRC5表达不同, 其基因多态性与胃癌和幽门螺杆菌相

关胃癌的易感性及患者预后密切相关. 

文献来源: 倪栋琼, 谭惠城, 张欣怡, 邵欢, 黄宣. NLRC5基因多态性与胃癌

易感性的关系. 世界华人消化杂志 2022; 30(16): 701-709 

URL: https://www.wjgnet.com/1009-3079/full/v30/i16/701.htm  
DOI: https://dx.doi.org/10.11569/wcjd.v30.i16.701

0  引言

我国是胃癌的高发地区, 发病率位于全部恶性肿瘤的

第二位, 死亡率也位居前列, 造成严重的经济负担[1,2]. 
胃癌的病因还不完全清楚, 由多种环境因素和遗传因

素共同导致的, 其中环境因素包括微生物如幽门螺杆

菌(Helicobacter pylori , H. pylori )、EB病毒感染等, 从
而改变了细胞增殖、凋亡, 最终可能导致肿瘤发生[3]. 
核转录因子-κB(nuclear factor kappa-l ight-chain-
enhancer of activated B cells, NF-κB)信号通路是细胞内

重要的核因子, 在机体的免疫应答, 细胞增殖, 肿瘤的

发生等方面发挥重要作用[4], 在炎症和肿瘤的关系中

的作用受到广泛关注. 核苷酸结合结构域受体家族含

CARD结构域-5(NLRC family, CARD domin containing 
5, NLRC5)可以在胃癌、恶性黑色素瘤、肾癌、肝

癌、宫颈癌、结直肠癌、前列腺癌等多种恶性肿瘤中

广泛表达[5,6]. 胃癌的发生与慢性炎症密切相关, 研究
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发现H. pylori感染胃黏膜细胞后, 产生的炎性细胞因子

如[肿瘤坏死因子α(tumor necrosis factor-α, TNF-α)和
白细胞间介素-1(interleukin-1, IL-1)]可以激活NF-κB信
号通路, 导致多种细胞趋化因子的产生上调, 对胃癌发

生发挥协同作用[7,8]. 其中NLRC5是NF-κB信号通路的

上游因子, 参与调控NF-κB信号通路. 但是目前NLRC5
在胃癌中的作用尚不明确. NLRC5在不同胃癌患者之

间表达不同, 72.2%的胃癌患者NLRC5表达阳性, 而
27.8%表达阴性, 并且与胃癌患者的TNM分期和淋巴

结转移存在一定关系[5]. 
单核苷酸多态性(single nucleotide polymorphism, 

SNP)是一组基于基因组水平单核苷酸变异的多态性. 作
为第三代遗传标记, SNP被应用于疾病的精细定位, 尤
其是复杂的疾病易感基因. 研究表明XPG、ERCC1、
LIG3基因多态性可能影响胃癌发病风险[9-11]. NLRC5
在胃癌患者之间表达不同, 我们推测可能与NLRC5基
因多态性有关. 因此本研究采用病例对照方法, 研究

NLRC5rs56315364和rs289726基因多态性与胃癌易感性

及预后的关系. 

1  材料和方法

1.1 材料 本研究纳入病例组共计75例及对照组59例. 
具体一般资料见表1, 显示两组性别年龄匹配(P >0.05). 

我们通过电话随访的方式获得胃癌患者的生存资料, 
随访时间至2019-12-31, 生存时间是从手术之日起至

随访结束的时间或两次不同的事件发生之间的时间, 
平均生存时间(34.44±16.39) mo, 至随访日期结束为

止胃癌患者死亡46人(61.3%), 存活29人(38.7%). 本研

究经过浙江中医药大学附属第一医院伦理委员会的批

准(2020-K-199-01).
纳入标准和排除标准: 病例组为浙江中医药大学

附属第一医院2014-09/2017-10期间经手术切除后病理

确诊为胃癌且一般资料齐全的患者. 排除标准: (1)排
除患有自身免疫性疾病及炎症性疾病, 如系统性红斑

狼疮(systemic lupus erythematosus, SLE)、类风湿关节

炎(rheumatoid arthritis, RA)、炎症性肠病(inflammatory 
bowel disease, IBD)等; (2)排除有胃癌家族史的患者; (3)
排除于手术治疗前曾行放化疗的患者. 

对照组为同期进行胃镜检查的健康体检人群, 除
H. pylori感染外无其他消化道疾病史. 排除标准: 排除其

他心脏、肺脏、肝脏、肾脏等重大脏器疾病、无高血

压、糖尿病等慢性疾病史, 无各种恶性肿瘤、自身免疫

性疾病、炎症性疾病及传染病等疾病史.
1.2 方法

1.2.1 观察指标及评价标准: 胃癌的分化程度由经验丰

富的的病理科医师来进行分类; 胃癌的组织大小、肿

     

表 1 研究对象的一般资料

胃癌患者n (%) 健康对照人群n (%) χ 2 P

性别
男 39(52.0) 30(50.8) 0.18 0.90

女 36(48.0) 29(49.2)

年龄(mean±SD)(岁) 64.76±9.99 62.05±9.02 0.11

幽门螺杆菌感染
阳性 37(49.3) 30(50.8) 0.03 0.86

阴性 38(50.7) 29(49.2)

TNM分期

Ⅰ期 8(10.7) - - -

Ⅱ期 23(30.7) - - -

Ⅲ期 39(52.0) - - -

Ⅳ期 5(6.6) - - -

分化程度

低分化 43(57.3) - - -

中分化 27(36.0) - - -

高分化 5(6.7) - - -

肿瘤部位
贲门 17(22.7) - - -

非贲门 58(77.3) - - -

肿瘤大小(T)
TⅠ/Ⅱ期 10(13.3) - - -

TⅢ/Ⅳ期 65(86.7) - - -

出现淋巴结转移 48(64.0) - - -

出现远处转移 5(6.7) - - -

术后进行化疗 29(38.7) - - -

随访患者情况
存活 29(38.7) - - -

死亡 46(61.3) - - -
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瘤对胃壁的浸润深度、是否出现淋巴结转移及远处

转移等情况采用国际抗癌联合会(Union Internationale 
Contre le Cancer, UICC)的最新胃癌TNM分级标准进

行评判. 
1.2.2 基因分型: 采用GeneJET FFPE DNA Purification 
Ki t进行提取, 操作步骤严格按照说明书进行, PCR
引物设计采用P r i m e r P r e m i e r  6.0软件进行 ,  引
物序列为然后由引物生工生物工程 (上海 )股份

有限公司负责合成, 再进行P C R扩增, r s56315364
引物序列为GGAGAGGTGGAGGTTGCACCGC
TATCAGCACATCATACCTT, 扩增长度为447bp, 
rs289726引物序列为GGACTACTGAAGGCTCGATT 
CGAGGCCATCACTGTACCTCAT, 扩增长度为422 bbp. 
PCR结束后, 取5 ul进行电泳分析, 剩余PCR产物送往生

工生物工程(上海)股份有限公司进行一代测序, 测序产

物采用MegAlign和Chromas 2.4.3软件进行分析, 用人工

比对的方法获得SNP位点的基因型.
统计学处理 统计分析在SPSS 19.0软件中完成, 

以P <0.05为具有统计学意义. 采用χ 2检验对NLRC5基
因型的分布差异进行分析; 采用二元Logistic回归分

析计算基因型与胃癌发病风险因素优势比(odds ratio, 
OR)及95%可信区间(confidence intervals, CI), 来表示

NLRC5各基因型与胃癌发病风险的相关性; NLRC5基
因多态性与胃癌患者预后的关系采用Log-Rank检验

和Kaplan-Meier生存曲线进行单因素分析, 同时采用

COX回归进行多因素分析. 

2  结果

2.1 基因测序结果 见图1、图2. 
2.2 NLRC5基因多态性检测分析结果 NLRC5rs56315364
位点中, 胃癌组TT基因型占10例(13.3%), TC基因型占

15例(20%), CC基因型占50例(66.7%). 对照组TT、TC、
CC基因型则分别为24例(40.7%)、18例(30.5%)和17例

(28.8%). 与TT基因型相比, CC基因型增加胃癌发病风

险(OR = 7.06, 95%CI = 2.81-17.72, P = 0.00), 而TC基因

型无显著差异(OR = 2.00, 95%CI = 0.73-5.47, P = 0.18) . 
NLRC5rs289726位点中, 胃癌组TT基因型占8例(10.6%), 
TC基因型占53例(70.7%), CC基因型占14例(18.6%). 对
照组TT、TC、TC基因型则分别30例(50.8%)、18例
(30.5%)和11例(18.7%). 与TT型相比, TC、CC基因型可以

增加胃癌发病风险(OR = 11.04, 95%CI = 4.29-28.43; OR 
= 4.77, 95%CI = 1.57-14.48)(表2).    
2.3 NLRC5基因多态性和H. pylori 感染对胃癌的作

用 在胃癌患者中H. pylori阳性组和H. pylori阴性组中

NLRC5rs56315364和rs289726的基因型频率无显著差

异(χ 2 = 1.71, P = 0.43; χ 2 = 0.79, P = 0.66). 在对照组中H. 
pylori阳性组和H. pylori阴性组中NLRC5rs56315364和
rs289726的基因型频率无显著差异(χ 2 = 0.43, P = 0.81; χ 2 
= 2.59, P = 0.27)(表3).
2.4 N L R C5基因多态性与胃癌患者预后的关系 采
用Kaplan-Meier生存曲线分别对NLRC5rs56315364、
NLRC5rs289726的不同基因型胃癌患者进行生存分析. 
NLRC5rs56315364不同基因型的胃癌患者生存率无明显

差别(Log Rank P = 0.40)(图3). NLRC5rs289726不同基因

型的胃癌患者生存率存在显著差异(Log Rank P = 0.009), 
NLRC5 rs289726出现CC基因型胃癌患者的预后最差(图
4). Cox回归多因素分析结果显示, 年龄和TNM分期与胃

癌患者预后显著相关(P = 0.00, P = 0.026)(表4). 

3  讨论

NLRC5在先天性和适应性免疫应答中发挥重要的作用, 
参与调控Ⅰ类MHC基因表达和Ⅰ类MHC抗原提呈过

程中相关基因表达, 参与调控NF-κB信号通路、IFN信

号通路和抗病毒免疫反应等[12,13]. NLRC5可以阻断IKK
复合物, 通过与IKKα/IKKβ反应并抑制其磷酸化负调控

NF-κB信号通路[14]. 研究显示NLRC5特异性敲除能够促

表 2 胃癌组与健康对照组NLRC5基因多态性的比较结果

     基因型 GC组(%) 对照组(%) OR(95%CI) P a

rs56315364

TT 10(13.3) 24(40.7) 1.0 -

TC 15(20) 18(30.5) 2.00(0.73-5.47) 0.18

CC 50(66.7) 17(28.8) 7.06(2.81-17.72) 0.00

rs289726

TT 8(10.6) 30(50.8) 1.0 -

TC 53(70.7) 18(30.5) 11.04(4.29-28.43) 0.00

CC 14(18.6) 11(18.7) 4.77(1.57-14.48) 0.006

aP<0.05与对照组比较.
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进NF-κB信号转导, 且诱导其下游炎症因TNF-α和IL-6表
达[15]. 

研究表明[16-22], 炎症反应相关的基因遗传多态性与

胃癌易感性及预后相关, 如IL、TLRs基因多态性等. 目

表 4 影响胃癌患者预后因素的多变量Cox回归分析

     因素 B SE Wald HR(95%CI) P

年龄 0.077 0.021 13.047 1.08(1.04-1.13) 0.00

性别

女 - - - 1.00 -

男 -0.256 0.32 0.63 0.77(0.41-1.46) 0.43

TNM分期

TNMⅠ/Ⅱ期 - - - 1.00 -

TNMⅢ/Ⅳ期 0.74 0.33 5.16 2.12(1.11-4.07) 0.023

肿瘤部位

非贲门癌 - - - 1.00 -

贲门癌 0.34 0.37 0.85 1.41(0.68-2.92) 0.36

分化程度

低分化 - - - 1.00 0.67

中分化 -0.32 0.35 0.81 0.73(0.36-1.46) 0.37

高分化 -0.081 0.64 0.016 0.92(0.26-3.24) 0.90

幽门螺杆菌感染 0.015 0.33 0.002 1.02(0.54-1.92) 0.96

rs56315364

TT - - - 1.00 -

TC 0.39 0.40 0.12 1.15(0.53-2.49) 0.73

CC 0.15 0.54 0.034 0.91(0.32-2.61) 0.86

rs289726

TT - - - 1.00 0.008

TC -0.15 0.49 0.093 0.86(0.33-2.25) 0.76

CC 1.02 0.57 3.20 2.77(0.91-8.47) 0.073

表 3 胃癌患者中H. pylori 阳性组与H. pylori 阴性组NLRC5基因多态性的比较结果

     基因型 H. pylori 阳性(%) H. pylori 阴性(%) χ 2 P a OR(95%CI)

胃癌组

rs56315364

TT 6(16.2) 4(10.5)

1.71 0.43

1.0

TC 9(24.3) 6(15.8) 1.00(0.20-5.12)

CC 22(59.5) 28(73.7) 0.52(0.13-2.09)

rs289726

TT 3(8.1) 5(13.2)

0.79 0.66

1.0

TC 26(70.3) 27(71.1) 1.61(0.35-7.41)

CC 8(21.6) 6(15.7) 2.22(0.38-13.18)

对照组

rs56315364

TT 11(36.7) 13(44.8)

0.43 0.81

1.0

TC 10(33.3) 8(27.6) 1.48(0.43-5.05)

CC 9(30.0) 8(27.6) 1.33(0.38-4.62)

rs289726

TT 14(46.7) 16(55.2)

2.59 0.27

1.0

TC 10(33.3) 8(27.6) 1.43(0.44-4.62)

CC 6(20.0) 5(17.2) 1.37(0.34-5.49)

aP<0.05与胃癌患者中H. pylori阴性组比较. H. pylori : 幽门螺杆菌.
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前研究发现NLRC5rs289723与慢性轻度牙周炎和慢性局

部牙周炎的风险增加密切相关, 特别是A/A基因型与慢

性牙周炎发生相关[23], 另外NLRC5 rs27194和rs289747基
因多态性与结直肠恶性肿瘤的发生及5-FU化疗预后相

关[24]. 而NLRC5基因多态性与胃癌的关系尚未有过报道. 
H. pylori导致胃癌发生的具体机制不明, 但是并非所有

人感染H. pylori后均会发生胃癌, 这可能与NLRC5基因

多态性有关. 本研究通过病例对照研究, 探讨了NLRC5
基因多态性与胃癌易感性及H. pylori感染相关胃癌之间

的关系. 我们发现rs56315364和rs289726基因多态性与

胃癌易感性之间存在显著相关性, rs56315364 CC基因型

和rs289726 TC及CC基因型与胃癌的发病风险增加有关

(P<0.05). 
已经有不少研究发现NF-κB信号通路参与H. pylori

相关胃癌的发生[25-28]. 一些研究结果显示在H. pylori感
染后, 胃黏膜NLRC5水平升高, 并且与胃炎的严重程度

有关[29]. 另外一项研究分别从胃癌患者和胃炎患者中分

离的两种H. pylori菌株感染单核巨噬细胞(THP-1细胞)
后, 结果发现NLRC5的表达是下调至少两倍[8]. 但是遗

憾的是, 我们分别比较了H. pylori阳性和H. pylori阴性胃

癌患者的rs56315364和rs289726的基因型频率, 结果显示

这两个位点的基因多态性与H. pylori感染在胃癌发生中

无协同作用(P>0.05). 这与我们先前的猜测不符, 可能是

H. pylori感染导致NLRC5的其他位点发生突变. 因此, 我
们可能需要进一步分析NLRC5的其他几个位点基因多

态性与H. pylori感染之间的关系, 并增加研究的样本量, 
来进一步探索NLRC5基因多态性与H. pylori感染及H. 
pylori相关胃癌的易感性的关系. 

胃癌患者的预后与多种因素密切相关, 如年龄、

肿瘤部位、TNM分期、肿瘤大小、病理类型、营养

状况、HER2表达等[30-32]. 本研究进行生存分析后发

现, rs289726基因多态性与胃癌患者的预后显著相关

(P<0.05), TC基因型的胃癌患者术后生存时间较TT基因

型和CC基因型的患者长. COX回归多因素分析结果显

示, 年龄、TNM分期及rs289726TC基因型与胃癌患者预

后相关(P<0.05). 
本研究的创新性在于以往没有NLRC5基因多态性

与胃癌相关性的研究, 我们纳入胃癌患者和健康对照人

图 1 NLRC5 rs56315364位点的测序结果显示的三种基因型(TT基因型、TC基因型、CC基因型).

图 2 NLRC5 rs289726位点的测序结果示的三种基因型(TC基因型、TT基因型、CC基因型). 
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群对两者关系进行研究, 发现NLRC5rs56315364CC基因

型和rs289726TC、CC基因型基因多态性与胃癌发病风

险增加有关. 当然, 本研究也存在一些局限性: (1)本研究

的样本量不够多, 选择的胃癌患者和健康人群都是来自

同一个医院, 地区局限, 并不能代表整个人群, 需要扩大

样本量, 对不同医院不同地区的胃癌患者和健康人群进

行研究; (2)我们对于胃癌患者和对照组的标本选取人群

只是在年龄、性别等情况没有显著差异, 并没有对研究

对象的病史、家族史及生活饮食习惯、生活方式、种

族、遗传背景等各方面因素进行调查. 因为导致胃癌的

发生不仅仅是包括遗传因素, 也包括了各种环境因素, 
所以有条件的情况下对这些因素也应该进行匹配. 

4  结论

综上所述, 本研究评估NLRC5基因多态性与胃癌易感

性及预后的关系. 研究数据表明NLRC5rs56315364和
rs289726基因多态性与胃癌易感性相关, 但与H. pylori感
染对胃癌的发生无协同关系. 另外, 年龄、TNM分期和

NLRC5 rs289726基因型与胃癌的预后有关. 年龄越大、

TNM分期越高, 胃癌患者预后越差, NLRC5 rs289726携
带CC基因型的胃癌患者预后最差.

文章亮点

实验背景

胃癌在我国发病率和死亡率高, 其发病机制目前不

明. 其中核转录因子-κB(nuclear factor kappa-light-chain-
enhancer of activated B cells, NF-κB)信号通路是细胞内重

要的核因子, 通过调节众多基因的转录参与细胞增殖、

免疫反应、炎症等众多的生理、病理过程, 作用十分广

泛, 在炎症和肿瘤中的作用日益受到广泛关注. 而核苷

酸结合结构域受体家族含CARD结构域-5(NLRC family, 
CARD domin containing 5, NLRC5)作为其上游因子, 参与

调控NF-κB信号通路. NLRC5在胃癌患者之间表达不同, 
我们猜测可能与NLRC5基因多态性相关.

实验动机

本研究探索研究NLRC5rs56315364和rs289726基因多

态性与胃癌易感性及预后的关系, 进一步探索其影响

NLRC5与胃癌易感性及及预后的关系的机制.

实验目标

本研究通过病例对照研究, 研究NLRC5rs56315364和
rs289726基因多态性与胃癌易感性及预后的关系, 以及

分析幽门螺杆菌(Helicobacter pylori , H. pylori )感染是否

能在胃癌发病中起到协同作用. 通过研究了NLRC5基因

多态性与中国人群胃癌发病风险、胃癌临床病理特征

及其预后的关系, 增加了炎症因子基因在胃癌发病中的

认识, 丰富了我国胃癌分子流行病学资料.

实验方法

本研究提取胃癌患者及健康人群的胃组织标本核酸, 进
行引物设计并合成引物, 再进行PCR扩增, 对PCR产物进

行测序, 对测序产物进行分析. 患者临床病理资料和生

存资料通过查阅病历资料和电话随访方式获得. 本研究

采用χ 2检验对每组等位基因频率的分布差异进行分析, 

图 3 NLRC5rs56315364与胃癌预后的生存曲线. 

图 4 NLRC5rs289726与胃癌预后的生存曲线. 
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采用二元Logistic回归分析计算基因型与胃癌发病风险

因素OR值及95%可信区间来表示NLRC5各基因型与胃

癌及H. pylori相关胃癌发病风险的相关性. 基因多态性

与预后的关系分别采用Log-rank检验及Kaplan-Meier生
存曲线分析.

实验结果

NLRC5rs56315364 CC基因型、NLRC5rs289726TC基因

型和NLRC5rs289726CC基因型增加胃癌发病风险, 但是

是否存在H. pylori感染在NLRC5rs56315364和rs289726与
胃癌的发病中无协同关系. NLRC5rs289726基因型与胃

癌预后有关, 其中携带NLRC5rs289726CC基因型的胃癌

患者预后最差. 年龄和TNM分期与胃癌患者预后相关, 
年龄越大、TNM分期越高, 胃癌患者的预后越差.

实验结论

NLRC5rs56315364CC携带基因型和NLRC5rs289726携带

TC基因型胃癌发病风险更高. 年龄越大、TNM分期越

高, 胃癌患者预后越差. 另外NLRC5 rs289726携带CC基
因型的胃癌患者预后最差.

展望前景

国内外研究尚未有过NLRC5基因多态性与胃癌易感性

的研究, 本研究首次提出NLRC5基因多态性与胃癌的关

系, 对进一步筛选并保护易感人群, 对胃癌的基因治疗

具有重要的临床意义. 下一步我们将进一步分析混杂因

素包括抽烟、饮酒、高盐饮食、进食速度等在NLRC5
与胃癌易感性中的作用. 探索NLRC5rs56315364CC基因

型和NLRC5rs289726TC基因型增加胃癌的发病风险的

机制以及NLRC5 rs289726携带CC基因型的胃癌患者预

后最差的机制.
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