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乙型肝炎病毒基因组结构与功能复杂性的研究进展
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编者按  关于乙型肝炎病毒(HBV)病毒的受体 HBV DNA 与肝细胞基因组DNA 之间的整合及

其后果 HBV蛋白在肝细胞中与肝细胞蛋白之间的相互结合和相互作用 HBV DNA RNA与

肝细胞中蛋白的结合及其调节作用 HBV蛋白对于肝细胞基因表达谱的影响等 目前尚不十

分清楚. 在HBV DNV 克隆化完成之后 立即确定了4个公认的开放读码框架(ORF) 但是HBV

DNA 中是否还会存在其他的ORF 这此 ORF编码的蛋白究竟起什么样的作用 一直是人

们怀疑和探索的焦点.

        中国人民解放军第302医院传染病研究所基因治疗研究中心对于HBV DNV 基因组结构进行

了系统研究 发现了新的 ORF. 同时利用现代分子生物学技术 发现并确立了羧肽酶N(CPN)

可以结合 HBV DNV 的核心启支子(CP)序列 并证实这种结合可以显著提高 HBV CP 的

转录活性. 利用酵母双杂交技术 筛选获得了HBV不同蛋白结合蛋白的新基因 为探索HBV在

肝细胞中的生物学效应 开辟了新的方向. 利用抑制性消减杂交(SSH) 基因芯片技术 对于HBV

基因编码的反式激活蛋白所作用的靶基因进行了筛选 从面为HBV感染引起肝细胞癌(HCC)的

分子生物学机制的研究提供了坚实的证据. 本专题研究对于进一步深入探索和研究HBV结构与

功能 表达与调控 以及HBV感染的发病的分子生物学机制的研究 将产生重要的推动作用.
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